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ERRATA — EDITAL N2 01/2026 — FUNDACOR / INC

Projeto de Implementagao de Sequenciamento de Exomas de Doengas Raras no SUS

A Fundacdo Pré-Coragdao (FUNDACOR), fundagdo de apoio ao Instituto Nacional de Cardiologia (INC),
torna publica a presente ERRATA ao Edital n2 01/2026, referente a fungdo de Analista de Variantes
Genéticas, para esclarecer o critério de metas de produgao vinculado a disponibilidade de dedica¢do
do bolsista.

Critério de Metas por Disponibilidade

Para cada nivel de disponibilidade, o bolsista devera desempenhar as seguintes atividades:

Realizar analise, interpretacdo e classificagcdao de variantes genéticas oriundas de dados de
sequenciamento (NGS), aplicando sistematicamente os critérios do ACMG/AMP.

Conduzir curadoria manual de variantes utilizando bancos de dados clinicos e populacionais
(Clinvar, gnomAD, HGMD, LOVD, OMIM, literatura cientifica).

Integrar informagGes genotipicas, fenotipicas e familiares para suporte ao diagndstico
molecular.

Elaborar relatdrios interpretativos claros, rastredveis e em conformidade com padrdes clinico-
laboratoriais.

Manter registros detalhados das andlises, decisGes de classificacdo e evidéncias utilizadas,
garantindo reprodutibilidade e auditoria.

Seguir instrucdes de trabalho e normas de qualidade (ex.: rastreabilidade, controle de versao,
confidencialidade de dados).

Contribuir com discussées multidisciplinares de casos clinicos junto a equipe de genética
clinica, bioinformatica e laboratodrio.

Participar de discussGes multidisciplinares junto a equipe de genética clinica, bioinformatica e
laboratério.
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Além dessas atribuicdes, cada nivel de disponibilidade correspondera a uma meta minima de andlise
de casos de sequenciamento completo de exoma, conforme segue:

Muito baixa (RS 982,10): todas as atividades acima + Andlise de 10 casos de sequenciamento
completo de exoma.

Baixa (RS 2.455,25): todas as atividades acima + Andlise de 25 casos de sequenciamento
completo de exoma.

Média (RS 4.910,50): todas as atividades acima + Andlise de 50 casos de sequenciamento
completo de exoma.

Alta (RS 7.365,75): todas as atividades acima + Andlise de 75 casos de sequenciamento
completo de exoma.

Muito alta (R$ 9.821,00): todas as atividades acima + Andlise de 100 casos de sequenciamento
completo de exoma.

Observagdo: As metas de andlise de casos de sequenciamento completo de exoma sdo cumulativas
as demais atribui¢Ges da funcdo e deverdo ser cumpridas dentro de cada més, conforme cronograma
e normas de qualidade estabelecidas pelo projeto.
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