
 
 
 

ERRATA – EDITAL Nº 01/2026 – FUNDACOR / INC 

 

Projeto de Implementação de Sequenciamento de Exomas de Doenças Raras no SUS 

 

A Fundação Pró-Coração (FUNDACOR), fundação de apoio ao Instituto Nacional de Cardiologia (INC), 
torna pública a presente ERRATA ao Edital nº 01/2026, referente à função de Analista de Variantes 
Genéticas, para esclarecer o critério de metas de produção vinculado à disponibilidade de dedicação 
do bolsista. 

 

Critério de Metas por Disponibilidade 

Para cada nível de disponibilidade, o bolsista deverá desempenhar as seguintes atividades: 

• Realizar análise, interpretação e classificação de variantes genéticas oriundas de dados de 
sequenciamento (NGS), aplicando sistematicamente os critérios do ACMG/AMP. 

• Conduzir curadoria manual de variantes utilizando bancos de dados clínicos e populacionais 
(ClinVar, gnomAD, HGMD, LOVD, OMIM, literatura científica). 

• Integrar informações genotípicas, fenotípicas e familiares para suporte ao diagnóstico 
molecular. 

• Elaborar relatórios interpretativos claros, rastreáveis e em conformidade com padrões clínico-
laboratoriais. 

• Manter registros detalhados das análises, decisões de classificação e evidências utilizadas, 
garantindo reprodutibilidade e auditoria. 

• Seguir instruções de trabalho e normas de qualidade (ex.: rastreabilidade, controle de versão, 
confidencialidade de dados). 

• Contribuir com discussões multidisciplinares de casos clínicos junto à equipe de genética 
clínica, bioinformática e laboratório. 

• Participar de discussões multidisciplinares junto à equipe de genética clínica, bioinformática e 
laboratório. 

 

 



 
 
Além dessas atribuições, cada nível de disponibilidade corresponderá a uma meta mínima de análise 
de casos de sequenciamento completo de exoma, conforme segue: 

• Muito baixa (R$ 982,10): todas as atividades acima + Análise de 10 casos de sequenciamento 
completo de exoma. 

• Baixa (R$ 2.455,25): todas as atividades acima + Análise de 25 casos de sequenciamento 
completo de exoma. 

• Média (R$ 4.910,50): todas as atividades acima + Análise de 50 casos de sequenciamento 
completo de exoma. 

• Alta (R$ 7.365,75): todas as atividades acima + Análise de 75 casos de sequenciamento 
completo de exoma. 

• Muito alta (R$ 9.821,00): todas as atividades acima + Análise de 100 casos de sequenciamento 
completo de exoma. 

 

 Observação: As metas de análise de casos de sequenciamento completo de exoma são cumulativas 
às demais atribuições da função e deverão ser cumpridas dentro de cada mês, conforme cronograma 
e normas de qualidade estabelecidas pelo projeto. 

 

Local e Data: Rio de Janeiro, 19 de março de 2026. 

 

Marcelo Heitor Vieira Assad  

Presidente 

FUNDACOR 
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